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Edital n? 1/2025/DGE/CCBS/R

A Universidade Federal de Sdo Carlos (UFSCar), por meio do Departamento de Genética e Evolugdo
(DGE), torna publico o Edital do Processo Seletivo de bolsista no ambito do Sub-Programa "Treinamento
de Alunos de Graduagdo" da ProGrad, de acordo com o Edital n? 1/2025/CAPTA/ProGrad, o qual se
encontra registrado nos autos do Processo SEI n2 23112.016189/2025-57.

1. DO OBJETO DO SUB-PROGRAMA

Apoiar o desenvolvimento de atividades de treinamento que:
1 - ndo estejam previstas nas disciplinas de graduacao;
2 - ndo incluam atividades relativas a estagios e trabalhos de conclusdao de curso;

3 - ndo possam ser contempladas com outro tipo de bolsa oferecida pela Universidade: monitoria,
atividade, inicia¢ao cientifica, extensao.

2. DOS OBJETIVOS DA PROPOSTA DO PRESENTE EDITAL

Gerais:

- Treinar estudante de graduacdo da UFSCar, capacitando-o(a) no uso de técnicas computacionais de
modelagem de proteinas, incluindo predicdao estrutural baseada em inteligéncias artificiais e machine
learning, anadlise de interacbes proteina-ligante por docking molecular, simulagcdes de dinamica
molecular, e visualizacao e andlise dos modelos gerados.

Especificos:

- Introduzir conceitos basicos, tedricos e praticos, sobre bioinformatica estrutural e bancos de dados
(como: PDB, UniProt, NCBI);

- Aprender e treinar o uso das ferramentas: AutoDock Vina, Desmond, PyMOL, ChemSketch e
AlphaFold3, até a obtencao de autonomia para execugao das analises;

- Adquirir e aplicar de conhecimentos bioldgicos e computacionais referentes a modelagem de proteinas,
visando o desenvolvimento de habilidades para a analise critica dos resultados de modelos proteicos e de
interacdes moleculares obtidos durante o treinamento.

3. DAS JUSTIFICATIVAS

A modelagem molecular é uma drea em expansdao, com aplicacbes no estudo de doencgas,
desenvolvimento de farmacos, engenharia de novas proteinas visando diagndsticos e terapias, entre
outros. Desempenha também um papel essencial na pesquisa bdsica ao permitir a investigacdo de
principios fundamentais que regem a estrutura, o dobramento e a dinamica de biomoléculas. Essa
abordagem contribui para a compreensao da relacdo entre sequéncia e funcdo, da evolugdo molecular e
de mecanismos de desenvolvimento e adaptacdo bioldgica. Além disso, oferece subsidios teéricos para
hipdteses sobre a origem da vida e permite explorar eventos moleculares ainda ndo observados
experimentalmente. O desenvolvimento do AlphaFold é recente e rendeu o Prémio Nobel de Quimica
em 2024 para os cientistas criadores, Demis Hassabis e John Jumper, da Google DeepMind. Os étimos



resultados dessa ferramenta na predicdo de estruturas tridimensionais de proteinas e seus complexos
com outras biomoléculas, tem causado impactos no ambiente académico, industrial (de P&D). Até o
momento, e até onde conseguimos apurar, tais temas ndo sdo alvos de disciplinas de graduacdo na
UFSCar. Portanto, esse treinamento é uma oportunidade impar de estimular estudantes na drea,
oferecendo ferramentas que serdo Uteis para sua formacdo e atuacdo profissional, ao integrar
abordagens de ponta, na fronteira do conhecimento, que reinem biologia celular e molecular, genética,
guimica, fisica e computacdo. A modelagem de proteinas da abelha Apis mellifera representa uma
oportunidade estratégica para ampliar o conhecimento sobre a biologia molecular dessa espécie
polinizadora de alta relevancia ecoldgica e econOmica. Apesar do genoma ja sequenciado, grande parte
das regides codificadoras (CDS) de RNAs mensageiros permanece sem caracterizacdo estrutural,
limitando a compreensdo de vias metabdlicas, mecanismos de defesa e resposta a estressores
ambientais, como agrotdxicos, que ameacam (e por vezes matam) populacdes desses insetos. A predicao
estrutural em larga escala pode revelar novas funcdes proteicas, identificar alvos moleculares sensiveis a
xenobidticos e contribuir para estratégias de conservacdo baseadas em evidéncias, fortalecendo a
integracdo entre bioinformatica estrutural e ecotoxicologia.

4. DOS REQUISITOS PARA PARTICIPAGAO

- Os(as) candidatos(as) deverdo estar regularmente matriculados(as) em curso de graduagao da UFSCar e
ter 12 (doze) horas semanais disponiveis para a execugao do trabalho. Nao poderao participar do
processo de selegao, estudantes que tenham sido anteriormente desligados(as) do sub-programa por
desempenho insatisfatorio.

- O(a) candidato(a) devera possuir dominio das linguagens de programacado R e Python.

5. DAS INSCRIGOES E PROCESSO SELETIVO

- As inscricdes estardao abertas de 01 a 02 de julho de 2025. A sele¢do ocorrerd no dia 03 de julho de
2025. O resultado serd divulgado por e-mail até 04 de julho de 2025.

- Serd avaliada a habilitacdo dos(as) candidato(as) para as tarefas exigidas no treinamento (foco
em linguagens de programacado R e Python e programas relacionados com modelagem de proteinas).

- Interessados(as) deverdo se inscrever no processo seletivo por meio do envio de e-mail para:
francis.nunes@ ufscar.br

No campo ASSUNTO do e-mail, escrever: [sele¢do] bolsa de treinamento CAPTA/ProGrad - DGE
No CORPO do e-mail devem constar todas as informacdes abaixo:

Nome completo (e/ou nome social):
RA:

CPF:

Curso de graduagdo em andamento:
Ano de ingresso na graduacdo:

Responder as seguintes questdes:

1 - Possui disponibilidade de 12 horas semanais para investir no treinamento?
( )Sim ) Nao
Observacao (opcional):

2 - Possui dominio das linguagens de programacao R e Python?
( )Sim ( )Nao ( )Parcial



Observacgao (opcional):

3 - Possui conhecimentos bdsicos sobre proteinas (estrutura e fungao)?
( )Sim ( )N3ao ( )Parcial
Observacgao (opcional):

4 - Possui conhecimentos basicos sobre UniProt, PDB, AlphaFold, AutoDockTools, Avogadro, ChimeraX,
PyMOL, ChemSketch, Schrodinger Maestro, Desmond?

( )Sim )Nao ( ) Parcial

Observacao (opcional):

5 - Descrever sobre o seu interesse e motivacdo para participar do Programa de Treinamento.

- A analise conjunta das respostas acima culminard em nota, para cada candidato(a), variando de 1
(minimo) a 5 pontos (maximo), gerando uma classificacao.

- Em caso de empate, serdo realizadas entrevistas presenciais e consideradas condi¢Ges socio-
econdmicas.

- O(a) candidato(a) selecionado(a) recebera bolsa no valor de RS 467,00 por até 6 meses.

6. OUTRAS INFORMAGOES

1 - £ vedado o acimulo de bolsas de fomento a pesquisa, provenientes de 6rgaos pUblicos, por parte
do(a) bolsista, sob pena de ressarcimento das verbas recebidas em duplicidade.

2 - E vedada a possibilidade de um(a) mesmo(a) bolsista ser indicado(a) duas ou mais vezes para executar
um mesmo conjunto de atividades de treinamento.

3 - O ndo atendimento dos pontos deste edital poderd implicar em desclassificacdo do(a) estudante
selecionado(a).

4 - O(a) estudante selecionado(a) para o treinamento assinard um Termo de Compromisso, referente as
responsabilidades: com as 12 horas semanais e com a entrega de 6 (seis) relatdrios parciais (um por més)
e de 1 (um) relatdrio final em até 15 dias apds o término do treinamento.

5 - A qualguer momento, o(a) estudante selecionado(a) que ndo desempenhar a contento suas
atividades poderd ser desligado(a) do Programa de Treinamento.

6 - Casos omissos ao edital serdo resolvidos pelo docente responsavel pelo treinamento juntamente com
a equipe da CAPTA/ProGrad.

Sao Carlos, 01 de julho de 2025.

ASSINATURA
Tipo de Assinatura | Nome Completo | Cargo/Fungiio | Lotagdo
F is de Morais F
Responsavel Nrj:;:;s € viorals Franco Docente DGE/CCBS

Documento assinado eletronicamente por Francis de Morais Franco Nunes, Professor(a), em
01/07/2025, as 13:48, conforme horario oficial de Brasilia, com fundamento no art. 62, § 12, do
Decreto n? 8.539, de 8 de outubro de 2015.
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